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Kartering och analyser i GIS
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Traditionella undersdkningar
» Elfiske 56% FEL konnektivitet (Beier et al. 2007)

» Natfiske 37% FEL <1% fangstchans viss arter
» Sprangning, Fallfangst, Vattenkikare, Sparkprov, Telemetri,
Dykning
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http://www.electrofishing-machine.com/introduct/nav_32_57.aspx
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Metoder
Provtagningspunkter A och O

e Ratt faltdesign en forutsattning for goda resultat
e Strommar, djup, land, habitat etc...
VAR? NAR? HUR? |
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Metoder Flodesschema
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Method combinations

Hellstrom (in press) Methods in Ecology and Evolution. DOI 10.1111/2041-210X.12683

Spens, Evans , Halfmaerten, ...

http://onlinelibrarv.wilev.com/doi/10.1111/2041-210X.12683/epdf
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Info fran en enda

sekvensering

Motsvarar upp till 3 000 ton |8

papper (Taberlet 2013)
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:—j NCBl Resources (%) How To (%)

(
(')_)NCBI All Databases v ‘

National Center for
Biotechnology Information

NCBI Home Welcome to NCBI

Resource List (A-Z) The National Center for Biotechnology Information advances science and health by providing access to

All Resources biomedical and genomic information.

Chemicals & Bioassays About the NCBI | Mission | Organization | NCBI News & Blog

Data & Software

DNA & RNA Submit Download Learn

Domains & Structures Deposit data or manuscripts Transfer NCBI data to your Find help documents, attend a
Genes & Expression into NCBI databases computer class or watch a tutorial

Genetics & Medicine

Genomes & Maps

Homology

Literature

Proteins

Sequence Analysis

Develop Analyze Research

Use NCBI APIs and code Identify an NCBI tool for your Explore NCBI research and
Training & Tutorials libraries to build applications data analysis task collaborative projects

Taxonomy

Variation

370 000 kindaarter med 0,6 miljarder sekvenser och
2,6 bll] ONer baspar enligt NCBIs hemsida. (Benson m.fl. 2017)



......resulterar i en artlista
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Relativ Biomassa | fisktomd damm
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KVALITETSKRAV SAMT RAPPORTERINGSKRAV

Mangden insamlat samt filtrerat vatten skall dokumenteras.

Total eDNA koncentration skall anges (varierar mycket men ger en forsta indikation)
inklusive negativa kontroller.

Inhibitionskontroll skall dokumenteras och redovisas. Resultat av antiinhibering
fore och efter utférandet skall redovisas

Band efter malinriktad PCR skall anges inklusive negativa kontroller.
Totala sekvenseringslasningar samt % av malarterna i lasningarna skall redovisas.

Negativa kontroller indelade i a) falt-negativa b) filter-negativa c) extraktions-
negativa samt d) PCR-negativa skall utforas och utfallet redovisas.

Krav att utforaren skall anvanda 'mock community' som positiv PCR och
sekvenseringskontroll for att forsakra att PCR och bioinformatiken fungerar. Falska
positiva prover skall redovisas.

Det totala antalet sekvenser, samt sekvenser for malart skall anges i % samt
lasningar.

Andel sekvenser av manniska, ko, och gris (vildsvin) och bakterier férekommer som
bakgrunds sekvenser skall redovisas

Minst 12 PCR replikat per art och eDNA prov skall utforas.

Maximalt antal prover for en MiSeq korning skall inte dverstiga 100 stycken
exklusive sekvenseringskontroller.



Exempel pa projekt




Fiskinventering i 6 svenska sjoar

elfiske (28 ar)

Il O N S NatureMetrics
DNA-Based Monitoring



Fiskinventering i 6 svenska sjéar

elfiske (28 ar), vs eDNA (1dag)
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Fiskinventering i Svartan, Ostra Gétaland

elfiske (24 ar)

Tributary Site 5. Tributary Site 6.
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NA-Based Monitoring



Fiskinventering i Svartan, Ostra Gétaland

elfiske (24 ar), eDNA (2 dagar)
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Fisk inventering Spjutmo

elfiske + intervjuer (30 ar)

Ovanfor sjon Spjutmo sjén
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Fisk inventering Spjutmo

elfiske + intervjuer (30 ar), eDNA (2 dagar)

Ovanfor sjon Spjutmo sjén Above Hydropover
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INVENTERINGAR AV FLERA EKOSYSTEM
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Pa jakt efter invasiva arter | Ostersjon
Svartmunnad smorbult; Neogobius melanostomus

Fann malarten i nya lokaler
+ 40 fiskarter till.
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» Indikatorer — prediktera eko.monstr EKO.STATUS(kontrollprogram)

» Nyckelarter — oproportionerligt stora effekter

(fa/stor biomassa-effekt)
» Rodlistade & Fridlysta — speglar miljohot
» RE-CR-EN-VU-NT
» Invasiva - skadliga

- svarinventerade



> Biologisk mangfald — flest arter
> Fore varje fiskpassage-bygge

» Inverkan hinder (ned minus upp)
> Atgirdsprogram effektkontroll




Nuvarande EU-VD index for fisk

e Traditionella . epnNA

. Artsammansattning . Artsammansattning
Totalt antal arter /
Totalt antal indicator arter

. Artforekomst Artforekomst
Mangd av arter, biomassa . Mangd av arter, biomassa

antal individer

. Lingd/aldersfordelning . Liangd/aldersfordelning

Ett urval av fa arter X

GOD MATTLlG OTILLFREDSTALLANDE DALIG




eDNA- sammanfattning

Inte destruktivt

Billigare och kansligare an traditionella metoder
Semi kvanitativt

Kosteffektiv for storskaliga studier

Ger INTE information om storlek eller alder
Komplement eller ersattning m konventionella metoder,
beroende pa fragestallningen
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